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	Descrição
A cavidade oral é um ecossistema complexo onde compostos químicos humanos coexistem com uma microbiota específica [1]. No entanto, mudanças na composição normal dessa microbiota podem resultar no aparecimento de doenças orais, como periodontite e cárie dentária, dentre outras patologias, onde tais alterações podem estar associadas às inflamações causadas por bactérias, atividades diárias do paciente (higiene, vida social, etc). 

Modelar a progressão de doenças com base em evidências do mundo real é uma tarefa bastante desafiadora devido à incompletude e irregularidade das observações, bem como à heterogeneidade das condições do paciente [2].  A aprendizagem de máquina tem por objetivo prover técnicas que possam inferir padrões através de análises de dados aplicados à uma abordagem matemática, criando um mecanismo de aprendizagem utilizando ou não algum conhecimento prévio dentro do conjunto de dados.

A proposta aqui apresentada visa a aplicação de técnicas de aprendizagem de máquina do tipo supervisionada e não-supervisionada para analisar uma base de dados real, contendo diferentes fatores e atributos utilizados para diagnosticar patologias relacionadas a doenças bucais. Serão analisados os fatores mais relevantes para o diagnóstico incluindo dados de estrutura proteica coletados através do DNA da cavidade bucal, dentre outros[3]. Também será observado o desempenho e a qualidade dos resultados obtidos dentre as técnicas de aprendizagem de máquina aplicadas, de forma a comparar as abordagens supervisionadas e não-supervisionadas e se os resultados são consistentes para este contexto. O projeto deverá realizar testes na base de dados coletada através da plataforma SalivaPrint, do laboratório Salivatec da Universidade Católica Portuguesa em Viseu (Portugal) [4]. 

Espera-se ao fim do projeto a criação de modelos de baseados em técnicas de aprendizagem para inferir o diagnóstico de doenças bucais possam servir de suporte a decisão em ambientes de saúde odontológica para adequar os tratamentos mais precisos aos seus pacientes. 
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